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OZET Aragtirma Makalesi
Bu calisma, farkli kokenli bazi pamuk genotiplerinin Verticillium ) )
solgunlugu hastaligina dayaniklihik durumlarini tespit etmek Makale Tarihgesi

amaciyla yapilmigtir. Calisma, tesaduf bloklar1 deneme deseni Gelig Tarihi  :25.03.2019
uyarinca, U¢ tekerriirli olarak kontrolli iklim kabininde Kabul Tarihi :22.08.2019
yurutilmustir. Calismada inokulasyon iglemi, bitkilerinin 2-3 gergek
yapraga sahip oldugu donemde, kokleri V. dahliaenin T:1 patotipine
iliskin i1zolatinin 107 konidi ml! konsantrasyonundaki spor
stuspansiyonuna daldirilarak yapilmistir. Calisma sonucunda,
genotiplerin yaprak ve iletim dokusu semptomlarina gore, hastalik
indeksi degerleri arisindaki farkliliklarin, istatistiksel olarak % 1
diizeyinde o6nemli oldugu saptanmigtir. Calismada incelenen
genotiplere iliskin  hastalik  indeksi  degerlerinin  yaprak
semptomlarina goére istatistiksel olarak 13; iletim dokusu
semptomlarina gore ise 16 farkli grupta toplandig: tespit edilmigtir.
Materyal olarak kullanilan pamuk genotipleri arasinda, yaprak
semptomlarina goére, hastaliga en dayanikli genotiplerin sirasiyla
ABD kékenli Tamcot Camd-ES (1.39), Tiirkiye kékenli PG 510-7 (1.64)
ve BA-525 (1.72); iletim dokusu semptomlarina gore ise sirasiyla ABD
kékenli Tamcot Camd-ES (1.31), Tiirkiye kokenli PG 510-7 (1.47) ve
IH-26-K-5 oldugu saptanmigtir. Bu c¢alisma sonucunda, genotiplere
iligkin olarak yaprak ve iletim dokularindaki semptomlara gore elde
edilen hastalik indeksi degerleri arasinda yiiksek diizeyde pozitif
yonde korelasyon (r= 0.972) oldugu saptanmistar.
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Investigation of Resistance to Verticillium Wilt in Some Cotton Genotypes with Different Origins

ABSTRACT Research Article

The aim of this study was to determine the resistance of some

genotypes with different origins against Verticillium wilt. The study Article History

was conducted in randomized complete block design with three Received ©25.03.2019
replicates in controlled growth chamber. Cotton seedlings in 2-3 true Accepted ©22.08.2019
leaf stage were inoculated with 107 conidia ml! spore suspension of V.
dahliae which is leaf defoliating T: pathotype by root dip technique.
The differences between disease indexes from leaf and vascular
tissues were significant (P<0.01). Genotypes used in this study were
categorized into 13 groups for leaf symptoms and 16 groups for .
vascular symptoms. Tamcot Camd-ES (1.39) from USA, PG 510-7 Vascular tissue symptoms
(1.64) and BA-525 (1.72) from Turkey were most resistant based on

leaf symptoms. However, Tamcot Camd-ES (1.31) from USA, PG 510~

7 (1.47) and IH-26-K-5 from Turkey were the most resistant genotypes

based on vascular symptoms. In this study a high positive correlation

(r=0.972) was found between diseases indexes from leaf and vascular

tissues.
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GIRIS

Ulkemizde baglica éneme sahip tarimsal triinlerden
birisi olan pamuk, bagta tekstil olmak tlizere birgok
sanayi kolunda hammadde olarak kullanilan stratejik
bir Urindir. Diinya nifusunun hizla artmasina
paralel olarak insanlarin yasam bicimleri ve
standartlarinin da degisiklik gostermesi, pek c¢ok
uretim alaninda oldugu gibi tekstil sanayisinin de
énemini her gecen giin artirmaktadir. Ulkemizde
2015-2016 pamuk tUretim sezonunda 738 bin ton
pamuk iretim gergeklesirken tiiketim miktar1 1.656
milyon ton olmustur (Oziidogru 2017). Mevcut durum,
Dinya’da ¢nemli bir yere sahip olan tekstil
sektorimiizin hammadde ihtiyacini 6nemli 6l¢lide
kargilayamadigin1 ve hammadde ihtiyaci1 yoniinden %
55.4 oranda disa bagimli oldugunu gostermektedir.
Hammadde ihtiyacimizin yerli uretimle
karsilanabilmesi yoniinden pamuk verim ve
Uretimimizin arttirilmas: biiyik 6nem tagimaktadir.
Bu baglamda tiretimin arttirilmasina yonelik olarak
hastalik ve zararli gibi verimi olumsuz yonde etkileyen
faktorlerin minimize edilmesine yonelik ¢alismalarin
yapilmasi bluyik 6nem tagimaktadar.

Pamukta verimi etkileyen en oOnemli biyotik
faktorlerden biri hastaliklardir. Verticillium
solgunlugu hastaliginin etmeni ve toprak kékenli bir
fungus olan Verticillium dahliae Kleb. 400’in tizerinde
konukguya sahiptir. Konuk¢ular1 arasinda pamugun
yani sira enginar, biber, patlican, antepfistigi, zeytin,
patates, cilek, domates, karpuz ve pek cok crusifer
bitki yer almaktadir (Koike ve ark., 1994; Krikun ve
Bemier, 1987; Subbarao ve ark., 1997). Fungusun
toprakta mikrosklerot halinde 15 yila kadar canlh
kaldig1 bilinmektedir (Agrios, 2005). Konukcuya ait
kok  salgilariyla ~ dormant doénemi  sonlanan
mikrosklerotlar ¢imlenerek ¢ok erken dénemde bitki
koklerinden giris yapmaktadir. Daha sonra fungusun
miselyumlar1 kokte ilerleyerek iletim dokularina
ulagsmakta ve ileriki asamada sistemik enfeksiyona
neden olmaktadir. Iletim dokularinda hizla cogalan
fungus burada su ve besin maddesi iletimini
aksatmakta ve nihayetinde sona erdirmektedir
(Gubler, 1996). Enfeksiyon cok erken dénemde baslasa
da ilk belirtiler genellikle bitki tarak ve erken koza
donemindeyken goriilmeye baglamaktadir. Erken
donemde ¢ok siddetli enfeksiyon olmasi durumunda
bitkiler ctice kalabilmektedir. Enfekteli bitkilerin
yapraklarinda sararmalar ortaya cikmakta, goévdesi
enine kesildiginde iletim dokularinda
kahverengilesmenin bagladig1 gorilmektedir.
Hastaligin ilerleyen dénemlerinde ise yaprak damar
aralarindan baglayan bir kuruma ortaya ¢ikmakta,
iletim dokularindaki rengin de kahverengiden siyaha
dogru dontstigi  gorilmektedir. Bu  durum
Verticillium solgunluguna has c¢ok karakteristik bir
belirtidir (Karcilioglu ve ark., 1992). Bu tarz enfekteli
bitkiler genellikle ¢ok az sayida koza tasimakta ve bu
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kozalar ya hi¢ agmamakta yada ag¢salar bile bunlardan
elde edilecek pamukta lif kalitesinden s6z etmek pek
miimkiin olmamaktadir (Korolev ve ark., 2001; P’erez-
Art’es ve ark., 2000). Verticillium dahiaenin baz
patotiplerinde ve vejetatif uyum gruplarinda
bitkilerde gsiddetli  yaprak  dokimi ortaya
cikabilmektedir (Dobinson ve ark., 2000; Jim’enez-
D1az ve ark., 2006; Goére 2007; Dervis ve ark, 2008).
Pamukta  Verticillium  solgunlugu hastaliginin
micadelesine yonelik yogun ¢alismalar yapilmaktadir.
Bu hastaligin kontrolii amaciyla ekim noébeti, dengeli
giibreleme, dengeli sulama, yabanci ot miicadelesi gibi
baz1 kiiltiirel islemler énerilmektedir (Erdogan ve ark.,
2014). Ancak, genis pamuk ekim alanlarinda
Verticillium solgunluguna karsi etkin herhangi bir
kimyasal ya da farkli bir savasim yontemi
bulunmamaktadir. Bundan dolayi, hastaligin
kontroliinde en etkili yontemlerden birisi olarak
dayanikl cesit kullanimi énerilmektedir (Wilhelm ve
ark., 1974a,b; Schnathorst ve Cooper, 1975, Akiscan,
2011).

Bu c¢alismanin amaci, bazi pamuk genotiplerin
Verticillium solgunlugu hastaligina kars1 dayaniklilik
durumlarmin tespit edilmesi ile ileride Verticillium
solgunlugu hastaligina dayamiklihlk konusunda
yapilacak 1slah ¢alismalarina dayanmikli ana¢ segimi
yoniinden katki saglamaktir.

MATERYAL ve METOT

Bu ¢alisma, Hatay Mustafa Kemal Universitesi, Ziraat
Fakiiltesi, Tarla Bitkileri ve Bitki Koruma Boélumu
laboratuvarlarinda 2015 yillinda yuritilmustar.
Calismada Cizelge 1’de verilen 42 pamuk (Gossypium
hirsutum L.) genotipi bitki materyali, Dervis ve ark.
(2008) tarafindan yiiksek virulentlige sahip oldugu
bildirilen V. dahliae patojeninin VCG1A grubunda yer
alan 47 kodlu T: (yaprak déken) patotipine iliskin
izolat ise hastalik materyali olarak kullanilmigtir.
Calismaya iliskin saksida patojenite denemeleri,
Gillimser ve ark. (2002) tarafindan kontrollii
(homojen) kosullar icin onerilen, tesadiif bloklar
deneme deseni uyarinca, 3 tekerriirlii (birbirini takip
eden donemler seklinde) olarak yiiriitiilmiistiir. Bu
kapsamda, ylizey sterilizasyonu yapilan pamuk
tohumlarinin ekimi yapilmig ve bitkiler 26/18 °C
glnduz/gece sicakliginda, 14 saat fotoperiyodla iklim
kabininde yetigtirilmigtir. Genotiplerin Verticillium
solgunlugu hastaligina dayanikhliklarini belirlemek
amaciyla, oncelikle izolatin PDA (Potato Dextrose
Agar) ortaminda tek sporlar1 hazirlanmistir. Tek
sporlardan elde edilen 7 giinlik taze kiltiirlerden
alinan diskler tetrasiklin iceren (50 mg 1) PDA
ortamina aktarilmig ve 25 °Cye ayarlanmis
inktubatérde 1 hafta gelismeye birakilmigtir. Bu
inkiibasyonun sonunda patojenite testleri i¢in spor
soliisyonu hazirlamak amaciyla PDA besi ortaminda
geligtirilmig kiiltirlerin tizerine steril saf su eklenerek
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konidilerin saf suya gegmesi saglanmig, elde edilen
slispansiyon, 4 kat tiilbentten gecirilerek miselyal
artiklar ile  besi  ortamlar1  siispansiyondan
uzaklastirilmis ve bu siispansiyona Tween 20 (100ul I

1) eklenerek spor yogunlugu Thoma Lami ile
mikroskop altinda 107 konidi ml! konsantrasyona
ayarlanmigtir.

Cizelge 1. Materyal olarak kullanilan pamuk genotipleri ve kékenleri

Genotip Koken Genotip Koken
Acala-1517V ABD IH-26-K-5 Tiirkiye
DP-499 ABD IH-27-TYL Tirkiye
Prema ABD IH-82-K-3 Turkiye
ST-468 ABD IH-82-Y-1 Tirkiye
Tamcot Camd-ES ABD Lydia Turkiye
Tamcot SP37H ABD PG 424-1 Turkiye
Tamcot Sphinx ABD PG 426-4 Turkiye
Gloria Avusturalya PG 510-15 Turkiye
Natalia Bulgaristan PG 510-7 Turkiye
MCH-578 Hindistan PG 511-7 Turkiye
H-4028 Israil PG 518-11 Tiirkiye
Tagkent-1 Ozbekistan PG 519-19 Turkiye
Tagkent-3 Ozbekistan PG 520-7 Turkiye
CIM-496 Pakistan PG 53-KT-2 Turkiye
BA-151 Turkiye PG 53-YT-11 Turkiye
BA-320 Turkiye PG-2018 Turkiye
BA-525 Turkiye PG-300 Turkiye
BA-811 Turkiye PG-310 Turkiye
Carisma Turkiye VD-4 Turkiye
Cukurova 1518 Turkiye BA-308 Yunanistan
IH-20 Turkiye Teks Yunanistan

Inokulasyon iglemi, 2-3 gercek yapraga sahip pamuk
bitkilerinin kokleri su ile yikandiktan sonra ylizeyden
sterilize edilmis makasla tiraglanarak hazirlanan spor
sispansiyona  daldirilmasiyla  yapilmistir.  Bu
kapsamda, her bir pamuk genotipinden 12 adet bitki
patojenle muamele edilirken, 4 adet bitki de kontrol
amaciyla aynmi sekilde steril saf su ile muamele
edilmigtir. Daldirma iglemi sonrasinda bitkiler steril
edilmis torf, perlit ve bahce topragi (1:1:1) iceren 10x10
cm boyutlarindaki saksilara her bir saksiya ayni
genotipten 4 bitki olacak sekilde aktarilmigtir. Bu
igslem sonrasi bitkiler iklim kabinine yerlestirilmig ve
anilan kosullarda gelismeye birakilmistir. Saksilarin
toprak nemi glnlik olarak gravimetrik yontemle
kontrol edilmis ve eksilen su tarla kapasitesinin %
65’ine tamamlanmigtir. Daldirma isleminden 37 giin
sonra yaprak ve iletim dokusu semptomlar: dikkate
alinarak hastaliga iligkin degerlendirme iglemi
yapilmigtir. Yaprak semptomlarina goére hastahk
siddeti degerleri, Verticillium solgunlugu hastaliginin
pamuk bitkilerinin yapraklarinda meydana getirdigi
semptomlar esas alinarak, O - 4 yesil aksam skalasina
gore (0: gdzle goriiliir bir semptom yok; 1: yapraklarda
yeni baglamis solgunluk ya da 6nemsiz sararmalar gibi
az ve kesin olmayan semptomlar; 2 ve 3: yapraklarda
sararma, damarlar arasi1 nekroz, yaprak dokiilmesi ve
uctan itibaren geriye dogru olim;4: 6lmiis veya
olmekte olan bitki) bitkiler tek tek incelenerek
hastalik siddetleri (Sekil 1) saptanmistir (Wilhelm ve

356

ark. 1974a,b). Iletim dokusu semptomlarina gére
hastalik siddeti degerleri ise Verticillium solgunlugu
hastaliginin pamuk bitkilerinin goévde kesitlerinde
meydana getirdigi semptomlar esas alinarak, 0 - 4
govde semptomu skalasina gére (0 iletim dokularinda
renk bozulmasi yok; 1: odun dokusunda % 1-25 renk
bozulmasi; 2: odun dokusunda %26-50 renk bozulmasi;
3: odun dokusunda % 51-75 renk bozulmasi; 4: odun
dokusunda %76-100 renk bozulmasi) bitkiler tek tek
incelenerek hastalik siddetleri belirlenmistir (Bhat ve
Subbarao, 1999). Ardindan saptanan hastalik siddeti
degerleri kullanilarak esitlik 1 araciligi ile yaprak ve
iletim dokusu semptomlarina gére hastalik indeksi
degerleri hesaplanmigtir. Anilan esitlikte “0, 1, 2, 3, 4”
hastalik siddetine iligkin skala degerlerini, “a, b, ¢, d,
e” her bir skala degerine giren bitki sayisini, “n” ise
toplam bitki sayisin1 gostermektedir (Karman, 1971).
Hesaplanan hastalik indeksi degerleri 2’den 0’a dogru
gittikge hastaliga dayanikliligin artigini ifade ederken,
2’den 4’e dogru gittikge hastaliga hassasiyetin arttiginmi
ifade etmektedir.
O0a+ 1b + 2c+ 3d + 4e
n

Genotiplere iligkin olarak elde edilen yaprak ve iletim
dokusu semptomlarina goére, hastalik indeksi
degerleri, SAS istatistik paket programi (SAS
Institute Inc., 1998) aracihigr ile tesadiif bloklar:
deneme deseni uyarinca varyans analizine tabi
tutulmusg ve ortalamalar arasindaki farkliliklar F testi

Hastalik indeksi =
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uyarinca irdelenerek DUNCAN testi vasitasi ile yoniinden genotipler arasinda, istatistiksel olarak

P<0.05 oOnem  seviyesinde  gruplandirilmigtir. P<0.01 duzeyinde, o6nemli  farklihk  oldugu

Korelasyon analizi ise JMP v.10 (SAS Institute Inc., saptanmistir (Cizelge 2).

2012) istatistik paket programi aracihf ile Calisma sonucunda elde edilen yaprak semptomlarina

yapilmigtir. gore hastalik indeksi degerleri incelendiginde
istatistiksel olarak 13 farkli grup olusmustur (Cizelge

BULGULAR 3). En disik hastalik indeksi degerine sahip

genotiplerin yer aldigi “m” grubunda bulunan ABD
kokenli Tamcot Camd-ES (1.39) hastalik indeksi
degeri en dusiik genotip olurken Turkiye kokenli PG
510-7 (1.64) ve BA-525 (1.72) onu takip etmistir.

Farkli kokenli pamuk genotiplerine iligkin olarak
yapilan varyans analizi sonucunda, yaprak ve iletim
dokusu semptomlarina gore hastalik indeksi degerleri

Cizelge 2. Hastalik indeksi degerlerine ait varyans analiz sonuclari
Kareler Ortalamasi

Varyasyon Serbestlik

Kaynag Derecesi Yaprak sempto-mlarln.a gore, Tletim dokusu sem.ptomla'rma gore,
hastalik indeksi hastalik indeksi

Bloklar 2 0.361 0.411

Genotipler 41 23.180%* 0.552 **

Hata 82 4.825 0.067

C.V. (%) 9.93 10.74

** jstatistiksel olarak P<0.01 dizeyinde 6nemlidir.
Cizelge 3 incelendiginde, yaprak semptomlar: Israil, Ozbekistan, Pakistan, Tiirkiye ve Yunanistan’in
yoninden dayanikli genotiplerin yer aldigi 0 ile 2 oldugu 8 farkh tilke kékenli 34 genotipin yer aldig: 14
indeks degerleri arasinda 9 pamuk genotipi oldugu, farkli istatistiksel grup olusmustur. Iletim dokusu
bunlardan 4’{iniin (Tamcot Camd-ES, ST-468, Tamcot semptomlarina goére Verticillium solgunluguna en

SP37H, DP-499) ABD kékenli, 5’inin ise (PG 510-7, hassas genotiplerin bulundugu “a” grubunda (3.11-
BA-525, IH-26-K-5, PG 53-KT-2, Lydia) Tiirkiye 2.64) ise 6 farkl iilkeden 18 farkl genotip (VD-4, H-
kokenli oldugu dikkat c¢ekmektedir. Verticillium 4028, Tagkent-1, IH-27-TYL, PG 519-19, Cukurova
solgunluguna hassas genotiplerin bulundugu 2 ile 4 1518, PG 518-11, PG-310, PG 53-YT-11, Acala-1517V,
indeks degeri arasinda 33 pamuk genotipi PG 520-7, MCH-578, CIM-496, PG 510-15, PG 511-7,
bulunmaktadir. Yaprak semptomlarina gore PG-2018, Carisma, PG 426-4) yer almistir. Bu
Verticillium solgunluguna en hassas genotiplerin yer gruptaki VD-4 genotipi, iletim dokusu semptomlarina
aldig1 “a” grubunda (3.14-2.67) ise aralarinda ABD, gore 3.11 indeks degeri ile en hassas genotip olarak
Israil, Ozbekistan, Pakistan ve Tiirkiye kékenli 5 belirlenmigtir.

farkl tlkeden 17 genotip (VD-4, IH-27-TYL, PG 519-

19, Taskent-1, H-4028, Cukurova 1518, PG 518-11, PG TARTISMA VE SONUC

520-7, PG-310, CIM-496, PG 426-4, PG 510-15, Acala- Kontrollii kogullarda iklim kabininde yiiriitiilen bu
1517V, PG-2018, Carisma, Prema ve BA-811) yer calisma sonucunda, genotiplere iliskin olarak yaprak

almigtir. Bunlardan VD-4 genotipinin istatistiksel ve iletim dokularindaki semptomlara gére elde edilen
olarak aym1 grupta yer almakla birlikte yaprak hastalik indeksi degerleri arasinda yiiksek dizeyde
semptomlarina gore 3.14 indeks degeri ile en hassas pozitif ~yonde korelasyon (r= 0.972) oldugu
genotip oldugu tespit edilmistir (Cizelge 3). saptanmistir (Sekil 1). Konuyla ilgili olarak Liiders ve
Tletim dokularina goére hastalik indeksi degerleri ark. (2008), sera kosullarinda yaptiklar: calismada,
1statistiksel olarak 16 farkhi grup olusturmustur. En inceledikleri Backcross 2 popilasyonunda hastalik
distik hastalik indeksi degerine sahip genotiplerin indeksi degerlerini yaprakta 1.82, iletim dokularinda

[ {2

bulundugu “p” grubunda 3 genotip yer almaktadir 3.34, F1 popiilasyonunda ise yaprakta 2.14, iletim
(Cizelge 3). Bunlardan ABD koékenli Tamcot Camd-ES dokularinda 2.52 olarak saptamistir. Buradan yaprak

(1.31) hastalik indeksi degeri en diiiik genotip olurken ve iletim dokusu semptomlarina gére hastalik indeksi
Tiirkiye kokenli PG 510-7 (1.47) ve IH-26-K-5 ise onu degerlerinin Backcross 2 popiilasyonunda 1.51 sapma
takip etmistir. Iletim dokusu semptomlar: yoniinden gosterdigi ancak F1 popiilasyonunda sapmanin sadece
dayanikl genotiplerin bulundugu 0 ile 2 indeks degeri 0.38 oldugu goriilmektedir. Karademir ve ark. (2010)
arasinda yer alan 8 genotip oldugu, bunlardan 3’tinin ise tarla kosullarinda inceledikleri tiim pamuk
ABD (Tamcot Camd-ES, ST-468, Tamcot SP37H), genotiplerinde V. dahliaénin meydana getirdigi
1’inin Avustralya (Gloria) ve geri kalan 4’{iniin ( PG yaprak ve iletim dokusu semptomlarina gére hastalik

510-7, IH-26-K-5, BA-525, Lydia) ise Turkiye kokenli indeksi degerlerinin birbirine yakin seyrettigini
oldugu dikkat ¢ekmektedir. Iletim dokusu yoniinden bildirmislerdir.

hassas genotiplerin yer aldig1 2 ile 4 indeks degeri Benzer sekilde Khaskheli ve ark. (2013) sera ve tarla
arasinda aralarinda ABD, Avustralya, Hindistan, kosullarinda yaptiklar1 ¢alismada, inceledikleri tiim
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genotiplerde yaprak ve iletim dokusuna gére hastalik
indeksi degerleri arasinda ¢ok yliksek derecede pozitif
korelasyon (r=0.966) oldugunu bildirirken Zhou ve ark.
(2014) 2013 yilinda tarla kosullarinda yaptiklar1 3
farklhi denemede yaprak ve iletim dokusu
semptomlarina goére hastalik indeksi degerleri
arasinda birinci denemede 6nemsiz ve yok denecek
kadar diisiik (r=0.03), ikinci denemede 6nemli ve
diigiik (r=0.39) ve iiciincii denemede ise orta derecede
onemli  pozitif korelasyon degerleri (r=0.58)
saptamiglardir. Farkli c¢alismalarda arastiricilarin

ayni Dbitkiler tuzerinden hastaliga iligkin olarak
aldiklar1 yaprak ve iletim dokusu semptomlarina ait
degerler arasinda zaman zaman oOnemli derecede
farkliliklar oldugu dikkat ¢ekmektedir. Bu durumun,
tarla ve sera gibi ¢evre kogullarinin kontrolsiiz veya
net olarak kontrol edilemedigi kosullarda, bitki
yapraklarinin hastalik, zararli, ilacglama, besin
maddesi noksanlig1 veya fazlalig: gibi bir¢ok biyotik ve
abiyotik  faktoriin  etkisine ag¢ik  olmasindan
kaynaklandig1 diigtinlilmektedir. Bu nedenle, 6zellikle

Cizelge 3. Farkli kokenli pamuk genotiplerinde saptanan hastalik indeksi degerleri ve olusan gruplar

Genotipler Yaprak Semptomlarina Gére,

Tletim Dokusu Semptomlarina Gére,

Hastalik Indeksi* Hastalik Indeksi
Acala-1517V 9.69 abcde 9,79 abedefg
BA-151 2.42 defgh 2.98 fghijklm
BA-308 2.36 defghi 9.33 efghijklm
BA-320 2.58 bedefg 9.58 bedefghij
BA-525 1.72 klm 1.84 mno
BA-811 2.67 abedef 9.5() cdefghijk
Carisma 2.67 abedef 9.64 abedefghi
CIM-496 2.75 abed 9.67 abedefgh
Cukurova 1518* 2.92 abe 2.86 abed
DP-499 1.97 hijkl 9.99 ghijklmn
Gloria 2.11 ehiik 2.00 klmn
H-4028 2.92 abe 3.03 ab
TH-20 2.42 defgh 9.39 defghijkl
1H'26'K'5 1.83 jkl 1.72 nop
IH-27-TYL 3.06 ab 9 94 abe
1H-82-K-3 2.36 defghi 9.98 fghijklm
TH-82-Y-1 2.42 defgh 998 fghijklm
Lydla 2.00 hijkl 1.92 lmno
MCH-578 2.58 bedefg 967 abedefgh
Natalia 2.20 fehij 9.19 hijklmn
PG 424-1 2.64 bedef 9.47 cdefghijk
PG 426-4 9.75 abed 9.64 abedefghi
PG 510-15 2.72 abed 2.67 abcdefgh
PG 510-7 1.64 Im 1.47 op
PG 511-7 2.58 bedefg 9.67 abedefghi
PG 518-11 2.92 abe 9,80 abede
PG 519-19 3.06 ab 2.97 abe
PG 520-7 2.92 abe 9.79, abedefg
PG 53-KT-2 1.89 ikl 2.03 kimn
PG 53-YT-11 2.61 bedef 9.78 abedef
PG'2018 2.67 abedef 2.61 abcedefghi
PG-300 2.50 cdefg 9.56 bedefghij
PG-310 2.81 abed 2.81 abede
Prema 9.67 abedef 2.55 bedefghij
ST-468 1.84 ikl 1.89 lmno
Tamcot Camd-ES 1.39 m 1.31»
Tamcot SP37TH 1.92 ikl 1.92 lmno
Tamcot Sphinx 2.03 hijkl 2.08 jklmn
Tagkent-1 2.94 abe 3.083 ab
Taskent-3 2.22 efghij 9.14 iiklmn
Teks 2.11 ehijk 9.14 iiklmn
VD-4* 3.14 = 3.11

*Farkl harflerle gosterilen degerler DUNCAN testine gére % 5 6nem seviyesinde farklidir.
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tarla kogullarinda yapilacak calismalarda gerek ig
yiukiiniin azaltilmasi, gerekse yapraklarin yukarida
belirtildigi gibi pek ¢ok faktériin etkisine agik ve
kolayca etkilenebilir olmasi sebebiyle tarla ve sera gibi
kogullarda yapilacak Verticillium’a dayaniklihigin
belirlenmesine yonelik yapilacak galismalarda daha
saglikli sonucglar elde edilebilmesi yoninden iletim
dokusu semptomlarina gére hastalik indeksi
degerlerinin kullanilmasi 6nerilebilir.

r=0.972

iletim Dokusu Semptomlarina
Gére, Hastalik Indeksi

255 3
Yaprak Semptomlarina
Gore, Hastahk Indeksi

Sekil 1. Genotiplerin hastalik indeksi degerlerine
iligkin korelasyon tablosu
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